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Prevalenza di colonizzazione con Enterobacteriaceae ESBL per area geografica



Frequenza di ceppi MDR di E.coli e K.pneumoniae in infezioni delle vie urinarie  



303 isolati di Enterobacteriaceae

247 E.coli

35 K. pneumoniae

21 altre Enterobacteriaceae

Proteus mirabilis(n. 9 isolati), Enterobacter cloaceae(n. 3), Enterobacter

aerogenes(n. 1), Klebsiella oxytoca(n. 2), Citrobacter freundii(n.3), Citrobacter

koseri(n. 1), e Morganella morganii(n. 1)

Profili di sensibilità di E.coli e K.pneumoniae in 

infezioni delle vie urinarie  



Caratterizzazione fenotipica e genotipica di ceppi di  Enterobacteriaceae ESBL e/o carbapenemasi-produttori

METODI



Prevalenza, caratterizzazione fenotipica e genotipica di ceppi di  

Enterobacteriaceae carbapenemasi-produttori isolati nel corso del progetto



Genotipizzazione mediante Multi Locus Sequence Typing (MLST



Prevalence of extended-spectrum-b-lactamaseproducing Escherichia coli and spread of the 

epidemic clonal lineage ST131 in nursing homes in Hesse, Germany. J Arvand M, Moser V, 

Pfeifer Y. Antimicrob Chemother 2013;

Escherichia coli ST131, an Intriguing Clonal Group Marie-Hélène Nicolas-Chanoine, Xavier 

Bertrand, Jean-Yves Madec Clin Microbiol Rev. 2014

Epidemiology and Characteristics of Escherichia coli Sequence Type 131 (ST131) from Long-Term Care Facility Residents

Colonized Intestinally with Fluoroquinolone-Resistant Escherichia coli

Jennifer H. Han eal. Diagn Microbiol Infect Dis. 2018 

Escherichia coli Sequence Type 131 (ST131) Subclone H30 as an Emergent Multidrug-Resistant Pathogen Among US 

Veterans Aylin Colpan et al. Clin Infect Dis. 2013

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC4135899/
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Genotipizzazione mediante Multi Locus Sequence Typing (MLST





Infection study Colonization study

Microorganism Isolates/Positive samples (%) Colonized/Enrolled residents (%)

Total ESBL-producing Enterobacteriaceae 166/459 (36.2) 279/487 (57.3)

ESBL-producing E. coli 115/459 (25.1) 239/487 (49.8)

ESBL-producing E. coli ST131 95/492 (19.3) 173/487 (35.5)

ESBL-producing K. pneumoniae 22/459 (4.8) 35/487 (7.2)

Carbapenemase-producing Enterobacteriaceae. 4/459 (0.9) 5/487 (1.0)

Isolate genotype Type/Number of isolates (%) Type/Number of isolates (%)

Major ESBL/species

CTX-M-15/E. coli 82/115 (71.3) 157/247 (63.6)

CTX-M-14/E. coli 19/115 (16.5) 54/247 (21.9)

CTX-M-15/K. pneumoniae 17/22 (77.3) 26/35 (74.2)

Major MLST clones/species 

ST131/E. coli 95/115 (82.6) 175/247 (70.9)

ST410/E. coli 5/115 (4.3) 3/247 (1.2)

ST405/E. coli 3/115 (2.6) 13/247 (5.3)

ST10/E. coli 3/115 (2.6) 3/247 (1.2)

ST307/K. pneumoniae 7/22 (31.8) 5/35 (14.3)

ST15/K. pneumoniae 5/22 (22.7) 1/35 (2.9)

ST405/ K. pneumoniae 2/22 (9.1) 18/35 (51.4)

ST512/ K. pneumoniae 2/22 (9.1) 6/35 (17.1)

PAMURSA: comparison between infection study and colonization study in long-term care facility residents



Prevalenza di colonizzazione intestinale con ceppi di Clostridium difficile



Ceppi di Clostridium difficile isolati nello studio di colonizzazione/infezione del progetto PAMURSA



Caratterizzazione genotipica e fenotipica di Ceppi di Clostridium difficile 

isolati nello studio di colonizzazione/infezione del progetto PAMURSA





Prevalenza di infezioni intestinale sostenute da  Clostridium difficile MDR e/o ipervirulenti



Infection study Colonization study

Microorganism Isolates/Positive samples (%) Colonized/Enrolled 

residents (%)

C. difficile 21/136 (15.4) 21/409 (5.1)

Major C. difficile PCR-ribotype

356/607 9/21 (42.9) 10/21 (47.6)

018 3/21 (14.3) 4/21 (19.0)

PAMURSA: comparison between C.difficile Infection study

and colonization study in long-term care facility residents



Prevalenza di colonizzazione (nasale/ascellare) con MRSA multi-resistente



Caratterizzazione genotipica e fenotipica di Ceppi di di Staphylococcus aureus meticillina-

resistente (MRSA) isolati nello studio di colonizzazione/infezione del progetto PAMURSA



Ceppi di di Staphylococcus aureus meticillina-resistente (MRSA)  isolati nello studio di 

colonizzazione/infezione 



Genotipizzazione dei ceppi di MRSA (n. 84), isolati da 489 residenti in RSA arruolati nello 

studio di colonizzazione

55%33%





Analisi dei fattori di rischio correlati alla colonizzazione con patogeni MDR, MRSA e C.difficile

Ospiti colonizzati

Fattore

Sesso
Età >86 anni

Lesioni da pressione

Altre ferite

Catetere Vascolare

Catetere urinario 

PEG

Incontinenza urinaria

Incontinenza fecale

Disorientato

Deamulante non autonomo

Allettato

Antibiotico 30gg

Ospedalizzazione 30gg

Intervento chirurgico 30gg

Degenza <4 mesi
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